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BINGO : un projet de recherche en infor-
matique et pluridisciplinaire

#» CGMC - CNRS UMR 5534 (Lyon) : multiples problématiques
biologiques sur I'analyse de données génomiques et
transcriptomiques, préparation des données, role majeur dans la
validation des résultats, concepts, méthodes et outils développés

#® EURISE - EA 3721 (Saint-Etienne) : inférence grammaticale
et extraction de connaissances dans des données séquentielles,
apprentissage automatique et fouille de textes

#® GREYC - CNRS UMR 6072 (Caen) : extraction sous

contraintes et usages multiples des motifs ensemblistes, classification
et clustering, extraction d’'information dans des textes et linguistique

# LIRIS - CNRS UMR 5205 (Lyon) : cadre des bases de

données inductives, extraction sous contraintes de motifs
ensemblistes et sequentiels, fouille de données du transcriptome
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Buts de BINGO

Recherche dans le cadre des bases de données inductives

# optimisation de I'evaluation de requétes inductives
complexes

® usages multiples des motifs pour la construction de
modéles (e.g., classifieurs, soft-clustering)

® Utilisation de ressources textuelles : optimiser le
post-traitement et I'extraction de motifs a l'aide de
ressources textuelles

® prototypage d’un langage de requétes pour la mise en
ceuvre de scenarios ECBD en biologie moléculaire

w problémes ouverts étudiés via des applications a la
génomique
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Exemples de requétes inductives

#® R1 : rechercher tous les ensembles de genes
frequemment sur-exprimes dans le sous-ensemble D,
et non frequemment sur-exprimes dans le
sous-ensemble D,

w motifs dits “émergents”

® R2 : rechercher tous les ensembles de genes
frequemment sur-exprimes et qui partagent au moins un
motif dans leurs sequences promotrices et dont les
annotations dans les ressources textuelles associees
depassent un niveau de similarité donnée
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Des sources de données multiples

expression de genes séquences de promoteurs [eSSOULCES
B  ne 4 textuelles ontologies
777777777 O

Données du transcriptome :
w Serial Analysis of Gene Expression (SAGE)

avantages des donnees SAGE :

o exhaustivité

#® comparaison directe de librairies

# capacité a isoler de nouveaux genes
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Des motifs locaux aux motifs globaux
et modeles

Exemples :
g1 g2 g3 g4 gs
#® de bi-ensembles a des
s e o1 | IXE
bi-partitions 09
# de motifs émergentsa | o3 | K8
des classifieurs 04 | mm
N - O X
® de régles de caractéri- 05
sation a linterprétation 076
de clusters

Sur les méthodes :
® motifs locaux : méthode complete

#® modele : utilisation d’heuristique
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Un cadre pour le bi-clustering

g1 g2 g3 g4 g5
o1 | X8 XX

02 X X
CGMC/LIRIS o3 | X0 XX
04 | m XX

o5 | x [N X

06 X X

o7 L] -

# groupement de motifs locaux (e.g., bi-ensembles
tolérants aux erreurs)

#® motif global : une bi-partition (ici m et m),
chevauchement entre bi-clusters possible

® solveur CDK-MEANS
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Fouiller les automates
... plutot que les données

EURISE
données sequentielles ™ automates ™ fouille d’automates

0
/
OBOE=0Y

FE, = {ace,BcD} F_ = {aB, BB}
Interéts :

# “nouveaux motifs” (e.g., Acp et Bce) non ou
insuffisamment couverts par les données

# contraintes (préfixe, statistiques)
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Perspectives : construction de réseaux
d’expression génique

CGMC/EURISE/LIRIS
De I'analyse des données d’expression de genes a la
construction de réseaux d'expression génique

TF 155 séquences de promoteurs
genes co—régulés
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Perspectives : extraction de motifs sous
contraintes textuelles

CGMC/EURISE/GREYC

données SAGE
(expression de genes)

o

extraction de motifs sous
contraintes textuelles

_— v

contraintes entités nommées ressources textuelles
de similarités |< descripteurs de style |< summaries

entre tags séquences PubMed abstracts

= | 1dentification des tags
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